Table S1 - List of oligonucleotide probes for ArrayStrip spoligotyping assay

No Designation History Sequence (5'-3'") Length [G+C (mol| Tm | Tm fix3p | max_px | self any| dGend 5p | dGend 3p
(nt) %) (°c)
1 01 SP F310A 1 modified CATAGAGGGTCGCCGGTTCTGGATCAC 27 59 65,4 66,3 3 4 1,8 2,4
2 02 SP F320A original CCTCATGCTTGGGCGACAGCTTTTG 25 56 64,2 65,1 4 4 2,6 2,0
3 03 SP F330A 1 modified GCCGTGCTTCCAGTGATCGCCTTCTAG 27 59 66,3 67,3 2 4 3,6 1,4
4 04 SP F340A original ACGTCATACGCCGACCAATCATCAG 25 52 62,4 63,4 2 4 3,1 2,3
5 05 SP F350A 1 modified TTTTCTGACCACTTGTGCGGGATTAGCGG 29 52 66,2 66,3 4 4 1,4 3,5
6 06 SP F360A original GCGTCGTCATTTCCGGCTTCAATTTC 26 50 62,8 63,8 3 4 4,0 1,8
7 07 SP F370A 1 1 modified GAGGAGAGCGAGTACTCGGGGCTGC 25 68 67,2 67,0 4 10 2,1 3,2
8 08 SP F380A 1 1 modified CGTGAAACCGCCCCCAGCCTCGCCG 25 76 72,7 73,0 5 3 3,2 3,5
9 09 SP F390A original ACTCGGAATCCCATGTGCTGACAGC 25 56 64,3 63,8 3 7 2,1 3,0
10 J10 SP F400A 1 modified GTCGACACCCGCTCTAGTTGACTTCCG 27 59 65,7 65,6 3 6 2,3 3,5
11 |11 Sp F410A 1 1 modified GTGAGCAACGGCGGCGGCAACCTGG 25 72 71,7 72,1 2 4 2,4 2,8
12 |12 SP F420A 1 1 modified ATATCTGCTGCCCGCCCGGGGAGAT 25 64 68,5 70,2 4 8 0,8 1,6
13 |13 SP F430A modified CGACCATCATTGCCATTCCCTCTCCC 26 58 64,4 64,5 3 4 3,0 3,1
14 |14 SP F440A 1 1 modified GGTGTGATGCGGATGGTCGGCTCGG 25 68 68,6 68,9 2 4 2,8 3,5
15 |15 SP F450A 1 modified CTTGAATAACGCGCAGTGAATTTCGCGG 28 50 64,8 64,9 3 6 1,8 3,5
16 |l6 SP FA455A original CGAGTTCCCGTCAGCGTCGTAAATC 25 56 63,1 64,1 3 3 3,0 1,7
17 |17 SP F457A 1 1 modified GCGCCGGCCCGCGCGGATGACTCCG 25 84 76,6 77,1 3 10 4,0 3,5
18 |18 SP F460A 1 modified CATGGACCCGGGCGAGCTGCAGATG 23 65 67,6 69,4 3 6 1,7 1,6
19 |19 SP F470A original TAACTGGCTTGGCGCTGATCCTGGT 25 56 65,5 66,2 2 4 1,0 2,6
20 |20 SP F480A original TTGACCTCGCCAGGAGAGAAGATCA 25 52 62,3 62,8 2 7 1,9 2,2
21 |21 SP F490A original TCGATGTCGATGTCCCAATCGTCGA 25 52 63,1 63,9 3 6 2,9 2,9
22 |22 SP F500A original ACCGCAGACGGCACGATTGAGACAA 25 56 66,0 67,5 2 3 2,6 1,9
23 |23 Sp F510A 1 1 modified AGCATCGCTGATGCGGTCCAGCTCG 25 64 68,4 68,4 2 8 2,9 3,0
24 |24 SP F520A 1 1 modified CCGCCTGCTGGGTGAGACGTGCTCG 25 72 70,3 70,5 3 6 3,5 3,0
25 25 SP F530A 1 1 modified GATCAGCGACCACCGCACCCTGTCA 25 64 67,8 68,6 3 4 1,7 2,2
26 |26 sp F540A 1 1 modified CTTCAGCACCACCATCATCCGGCGC 25 64 67,4 67,1 2 4 1,8 4,0
27 |27 SP F550A original GGATTCGTGATCTCTTCCCGCGGAT 25 56 63,7 65,2 3 6 2,6 1,6
28 |28 SP F560A 1 1 modified TGCCCCGGCGTTTAGCGATCACAAC 25 60 67,1 68,1 4 4 3,1 2,0
29 |29 Sp F570A original AAATACAGGCTCCACGACACGACCA 25 52 63,4 64,0 3 3 1,4 2,7
30 |30 SP F580A 1 1 modified GGTTGCCCCGCGCCCTTTTCCAGCC 25 72 71,7 72,1 4 4 2,8 3,6
31 |31 SP F590A k modified TCAGACAGGTTCGCGTCGATCAAGT 23 57 61,2 62,2 2 4 2,3 1,8
32 |32 SP F600A modified CGACCAAATAGGTATCGGCGTGTTCA 26 50 62,4 62,9 3 5 3,0 2,2
33 |33 SP F610A 1 1 modified GACATGACGGCGGTGCCGCACTTGA 25 64 68,9 69,9 2 7 2,3 2,2
34 |34 SP F620A 1 1 modified AAGTCACCTCGCCCACACCGTCGAA 25 60 67,2 68,7 3 4 1,7 1,7
35 |35 SP F630A original TCCGTACGCTCGAAACGCTTCCAAC 25 56 64,8 65,7 3 6 2,5 2,0
36 |36 SP F640A original CGAAATCCAGCACCACATCCGCAGC 25 60 65,9 65,6 3 3 3,0 3,0
37 |37 SP F650A 1 modified CGCGAACTCGTCCACAGTCCCCCTT 25 64 67,5 69,0 5 4 4,0 1,7
38 |38 SP F660A 1 modified CGTGGATGGCGGATGCGTTGTGCGC 25 68 70,3 70,2 2 4 3,2 4,0
39 |39 SP F670A original GACGATGGCCAGTAAATCGGCGTGG 25 60 65,3 65,4 3 6 2,3 2,8
40 |40 SP F680A original CGCCATCTGTGCCTCATACAGGTCC 25 60 64,3 64,4 2 4 4,0 2,6
41 |41 SP F690A 1 modified CACGGAGCTTTCCGGCTTCTATCAGGTA 28 54 64,9 66,8 3 4 2,4 1,4
42 |42 SP F700A 1 1 modified ATGGTGGGACATGGACGAGCGCGAC 25 64 68,1 69,1 3 4 1,7 2,3
43 |43 SP F710A 1 1 modified CGCAGAATCGCACCGGGTGCGGGAG 25 72 70,9 72,2 3 11 4,0 2,1
min[ 23 50 61,2 62,2 2 3 0, ,
max 29 84 76,6 77,1 5 11 , ,
mean| 25 60 66,5 67,2 2 5 3, 3,
delta] 34 15,4 14,9 3 8 , ,
Legend: original Original oligonucleotide probe acc. to Kamerbeek et al. (1997) was retained on the spoligotyping microarray
modified [Oligonucleotide probe modified for the spoligotyping microarray
Sequence |Additional nucleotides are highlighted in red letters
Spacers 18 and 31 have been shortened in comparison to Kamerbeek et al. (1997)
Removed nucleotides are highlighted in green letters
Tm_fix3p |Alternative melting temperature taking into account the immobilized 3' end
max_px Longest mononucleotide run (e.g. 4 x T = 4)
self_any |Alignment score for self annealing
dGend_5p [deltaGat5'end

dGend_3p

delta G at 3' end
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